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ABSTRACT 

 

In this study, morphological and molecular characterization of 29 genotypes of 

Ayhan eggplant, which draws attention in terms of fruit color and usage areas, 

were performed. For morphological characterization, observations and 

measurements of 41 properties determined by UPOV (International Association 

for the Protection of New Plant Varieties) were made and the genotypes were 

divided into 2 main groups and 4 subgroups. As a result of morphological 

characterization analysis, the genotypes closest to each other formed 8 different 

groups. 12 ISSR and 18 SRAP primers were used for molecular characterization 

and a total of 195 bands were obtained from these two methods. 122 parts of the 

band are defined as polymorphic and 73 parts of the band are defined as 

monomorphic. As a result of characterization using molecular analysis methods, 

the mean polymorphism rate of SRAP technique was 60.90% and the mean 

polymorphism rate of ISSR technique was 63.14%. As obtained results, there are 

important genetic variation among Ayhan eggplant genoteypes, also control 

eggplant genotypes. These eggplant genetic materials can be used for eggplant 

breeding programs. 

 

Keywords: Eggplant, morphological characterization, ISSR, SRAP 
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1.  

 

klim ve toprak  llikleri bulunan . 

T  bitki 

  

bitki endemizmi . Bitki g lerden 

genetik 

  

  , 

n  me gibi sebep

itlilik azalmakta . Bu nedenle  

   

 

 

 (Zhukovsky, 1951). 

 

  

2010). 

Bitki  ilk bahseden 

 

  

lgeden varyeteleri 
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erkezler

erkezlerinden 

antik 

 

abani 

akr  

bulunmaktad  

(yerli/otokton) ve alloc Birincil 

 

tler 

 

 

vd., 2009:1-22). K  

 birincil ve ikincil gen merkezlerine  

-  Harlan (1975) 

 (Balkaya vd., 2017).  

  lere  bir 

   zengindir. Ekolojik 

 

kadar bitki t n  temsil edilmektedir. 

T yle beraber bu  

da kapsam , Amygdalus Cucumis melo, 

Cucumis sativus, Cucurbita moshata, Cucurbita pepo, Lens culinaris, Lupinus 

Malus Medicago sativa, Medicago Onobrychis viciifolia, 

Phaseolus vulgaris, Pistachio Prunus Pyrus Trifolium 

Vicia faba, Vitis vinifera ve Zea mays 

1951; Harlan, 1995). 
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  endemik olarak bilinmektedir rler 

  

 

 -

birbirinin yerini alan y

ler 

lerin 

-

1946 ve Avro-Sibirya 

(Ekim vd., 2000). 

mikro gen me  

Eko-  leri sonucu, yerel 

kul  erin bir araya getirilmesi sonucu 

  

2010).  risi 

olan fenotipik varyasyonun vd., 2010). 

n 17  

.750 adet 

 

 (Mutlu ve vd., 2009). 

birincil gen merke  bilinmektedir. Avr  sadece Atlantik 

  sebzelerine birincil avunun, 

 (Lindqvist, 1960; Dane ve Liu, 2007; Pitrat, 20

(Allium spp.), Beta spp.) ve bezelye (Pisum spp.

Daucus spp.) ise ikincil gen merkezi 

kavun, h

nin mikro gen  

 Tan (1996). 

 leridir.  
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Yabani lahana (B. cretica) (Edh vd., 2007), yabani turp (R. raphanistrum  

vd., 2010), yabani kereviz (A. graveolens) (Ugulu vd., 2009), yabani pancar (B. 

adanensis, B. trojana, B. maritima) (Ford-Lloyd ve Williams, 1975; T

(Daucus spp. ., 2009); yabani roka (Eruca spp.) (Barlas ve 

Irget, 2011); yabani marul (Lactuca spp.) (Zohary, 1991), yabani ku A. 

lycicus, A. coodei, A. lycaonicus) (Gonzalez Castanon ve Falavigna, 2005), yabani tere 

(Lepidium spp.) (Bona, 2 (P. samsunicum

  

kaynaklar

 

(9.015 adet) sebze tohu Bu materya

 materyallerdir. En fazla tohum 1.273 adet ile fasulye olup 

kuru fasulye t biber, kavun, domates, 

orijinli 

sebze genetik kaynaklar

muhafaza edilmektedir

14.348 adet sebz

2017). ariyle ; verim, kalite, standardizasyon 

hibrit 

 hibrit domates, biber, 

ri (Balkaya vd., 2015). 

sebze 

. 2016). 

Solanum melongena L.) Solana  tropikal bir bitkidir. 

de tropik ik

 Hindistan olara i 

bulunur  nda ve  alanda  (Osidacz ve 

Ugri, 2013).  

  (Ali vd., 2011). Vitamin ve mineral 

 meyvesi 

(Sudheesh 

vd., 1999; Nisha vd., 2009).  
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Bu nedenle ekonomik de ., 2016).  

   meyveleri ve 

 ., 2003). 

fosfor(P), kalsiyum(Ca), potasyum(K) ve magnezyum(Mg) gibi mineral madde 

zengindir (Stommel ve Whitaker, 2003, Savvas ve Lenz, 1996). 

 buklu, sert etli ve meyvesi tada sahip olan 

Afrika  Solanum incanum r (Barchi vd., 

2010). 

  subtropik 

 (Mutlu vd., 

2008).  

8.253 milyon hektar 

alandan 52.309.119 milyon ton c

%  %   %   1.1).  

 

 1.1  

 

 

 

 ( ton ) 

 

 
Asya 49.081.305 93.8 

Afrika 1.896.091 3.6 

Avrupa 927.715 1.8 

Amerika 402.271 0.8 

 

D  

 

Filipinler ve 

 1.2).  
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 1.2  

 

 

 

 ton ) 

 

 

 32.883.567 786.266 

Hindistan 12.510.000 733.000 

 1.307.793 48.253 

 883.917 25.592 

 654.149 21.255 

Endonezya 535.436 43.905 

Japonya 307.800 9160 

 286.473 9449 

Filipinler 241.901 21.446 

 225.912 3580 

 

 

3,5 artarak 31,1 

 119.292 dekar alanda 

836.284  2018 

 (

2018). Orta 

 

 

Ulusal Tohum ABD) Tohum 

da 177 adet, Hollanda 

afaza edilmektedir. 

 

 1964 

 pan 374 ve Kemer 27 tescil 

yerel genetik kaynak
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-76 (1), Pala-

49 (1), Halep- -55 (2) (Balkaya vd., 2017). 

 karakt . Morfolojik 

karakterizasyon kolay ve subjek . 

 fizyolojik 

 etkilenmesidir (Ferreira, 2006:121-128). 

karakterizasyonunda biyokimyasal, morfolojik ve mol

g  karakterizasyonlar morfolojik, fizyolojik ve sitolojik 

   

biy tir.  

 ( Scarano vd., 2002).  

Genetik karakteri

 

r 

  

sistemlerinden biri de DNA  ve Kurar, 2012). DNA 

  DNA 

 bel  

(Liu,1998). Polimeraz Zincir Reaksiyonunun (PZR) 

lard . Karry Mullis 

 

in vitro teknikleri ile 

   

(Weber ve 

May, 1989; Liu, 1998

Polymorphism), RAPD (Random Amplified Polimorphic DNAs), AFLP (Amplified 

Fragment Length Polimorphisms), SSR (Simple Sequense Repeats) ve SNP (Single 

Nucleotid Polymorphism) gibi 

Jones vd., 

1997). 



8 

 

jik karakterizasyon 

-

 

( Naujeer vd. 2009). 

 

 . Ayhan 

ve beyaz renkli, li meyvelere sahiptir. 

K

Bu durumda  

alar yaparak deki 

varyasyonu belirlemektir.  
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2.  

 

Solanum melongena L.

Solanum 

an bir 

. 2007). 

ir (Swarup, 1995). Lester vd Solanum 

melongena

Solanum incanum Solanum aethiopicum ve Solanum 

macrocarpon Solanum anguivi ve Solanum 

dasyphyllum'dan geli

Daunay ve Janick, 2007

(Kashyap vd., 2003). 

vd., 2001:251-274). 

 2007). Laumonnier, 

erinden 

(Zhukowsky, 1958). 
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(Patil ve More, 1984). 

bit

gen  Singh vd. (1985) 

 Baykal 

vd Fusarium oxysporum 

f. sp. melongenae

  

 

sistematik ola .  Solanum aethiopicum (16 adet), Solanum 

macrocarpon  adet) ve Solanum anguivi (3 adet

 

Solanum 

. Bununla birlikte, Solanum aethiopicum ve Solanum 

anguivi  . Bu, iki 

materyalin Solanum makrokarpondan   (Osei, 2010). 

 

 

oryant , Solanum insanum, Solanum 

anguivi ve Solanum lichtensteinii 

. Ebeveynler ve melezleri, 3 biyokimyasal, 12 morfolojik ve 8 Domates 



11 

 

An

i miktarda varyasyon elde . , 11 

. Genel olarak, Solanum anguivi ve Solanum 

lichtensteinii a iyi olup, Solanum insanum 

er  (Kaushik, 2019). 

 

  etmek ve 

lendirmek gerekmektedir.  

 

 -

Meyve karakterlerindeki fenotip . Bu 

karakterler 

 %

P ir dendrogram 

 varyasyon .  

2001-  Kastamonu, Sinop, Samsun, Amasya, 

-yenile Bununla beraber 179 domates, 185 

(Mutlu vd., 2007).  

A muhafaza   

Mauritius 27 Solanum melongena, iki Solanum macrocarpor, 

bir Solanum migrum Solanum riolaceum ve bir Solanum torum 
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(IBPGR 1990) . Melez

verim potansiyeli 

r. Verim ile

  pozitif 

koreleasyon belirlenirken - i (r = - 

0.5) negatif korelasyon r (Naujeer, 2009). 

 bir 

 ( . tropik ve 

solgunluk (Ralstonia solanacearum)'un 

ridir. Y  

. Genotipler, 40 basit 

dizi tekrar (SSR) markeri 

. EES-050, EES-065 ve EES-066 

 (Pandey, 2019).  

 

 SR lokusunun amplifikasyonu ile mikrosatellit lokusu 

e toplam 24 allel . En 

 , emf21H22 lokusunda (10 allel) b

. Lokus ortalama 

. 11 RAPD pr

polimorfik 

. Primer OPB07 % 64 

oranl rken, primerlerin geri kala

 ( Demir vd., 2010). 

 

pro da

ve gelecektek  yabani 

ve polimorf . 
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5 adet SSR primeri (EPSSR82, smSSR01, 

EM1 . En EPSSR82 ve 

smSSR01 primerlerinden . 

0.37- . Genetik benzerlik 0.49 

(smSSR01) ila 0.72  ve ortalama 0.6

r. Elde edi ye (I ve II) 

den Solanum villosum 

, yabani Solanum sisymbriifolium

 (Hoque 

vd., 2018). 

 

 Solanum nigrum, 

Solanum violaceum ve Solanum mincanum

- -LRR) 

n  bakteriyel solgunluk 

patojenine, Ralstonia solanacearum'a . 

genotiplerin bak

 (Dev vd., 2018).  

 

o

olan  

nar vd., (2017) 
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Tiwari vd., (2009) 

bunlardan 2 adet RAPD primerinin (OPW 11 ve OPX 07) genotipleri birbirinden 

  

SR ve 

 . Genetik 

 

 56 adet 

Solanum genet .  toplam 635 

polimorfik bant elde . . 

  

0.04 ile 0.96 ar  olup, genotipler ortalama benzerlik k

0.78 olarak belirlen tir.  

 det primerin 

ang vd., 2010).  

 

 

 

  biri ise 

. 40 

nda, 

 ise . RAPD 

 r. Bu nedenle, genetik 
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gerekmektedir

tir ( 

. 

 

 

kullanara orfoloji

 

 

 

 

 

(G'ST = 

0.2657) 

korelas , bu da her iki verin

ilgilidir ( Prohens vd., 2012). 
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3.  

 MATERYAL VE METOT 

 ait 

 

3.1. Materyal 

3.1.1. Bitkisel Materyal 

Yamula pa

 

 

 3.1  

 

 

 

 

 

 

1 AYH-1 Ayhan  

2 AYH-2  

3 AYH-3  

4 AYH-4  

5 AYH-5  

6 AYH-6  

7 AYH-7  

8 AYH-8  

9 AYH-9  

10 AYH-10  

11 AYH-11  

12 AYH-12  

13 AYH-13  

14 AYH-14  

15 AYH-15  

16 AYH-16  
17 AYH-17  
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18 AYH-18  

19 AYH-19  

20 AYH-20  

21 AYH-21 Ayhan  

22 AYH-22  

23 AYH-23  

24 AYH-24  

25 AYH-25  

26 AYH-26  

27 AYH-27  

28 AYH-28  

29 AYH-29  

30 KNT-1  

31 KNT-2 Adana Topak  

32 KNT-3 Kemer  

 

3.2. Metot 

3.2.1. Morfolojik Karakterizasyon 

 Koruma 

14 adet bitki , 27 

.  de  

 3.2 Morfolojik karakt i 

 

 

 

zellikler 

 

 
1    

2 Bitki Boyu   

3    

4 Sapta Antosiyanin Renklenmesi  Yok, Var 

5  Hafif, Orta, Kuvvetli 

6    

7    

8    

9    

10 Yaprak   Hafif, Orta, Kuvvetli 

11  Yok, Var 

12 Yaprakta Dikenlilik  Yok, Hafif, Orta, Kuvvetli, 

 

13 Yaprak Rengi  

 

14   

 

Bitki i g  r. 
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 3.3 Morfolojik karak  i 

 

 

 

 

 

 

1   

2   

3 /   

4   

5 Meyve   

6   

7   

8   

9 Ticari Hasattaki Kabuk Rengi Mor 

10   

11   

12  Var, Yok 

13   

14  Yok, Var 

15  Hafif, Orta,  

16   

17 

Renklenmesi 

 

18 

n  

 

19 

Renklenmesi 

Yok, Var 

20 

 

 

21   

22 Meyve Et Rengi  

23 Meyve Kabuk Rengi  

24   

25   

26   

27   
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Ticari hasattaki kabuk rengi:  

Kabuk rengi y   

Hasat olumunda p   

 

 

Meyvede  : 

 

  

  

 

 

  

   

 

ilik:  

Meyve et rengi:  

Meyve kabuk rengi:  

  

Fizyolojik   

Hassas terazi ile gram cinsinden  

 kg/cm2 cinsinden  

Morfolojik karakterizasyon sonucu verilerin 

rlenen  
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Sapta antosiyanin renklenmesi: (1) Yok, (9) Var 

Hafif, (5) Orta, (7) Kuvvetli 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Meyve  

 

  

 

Ticari has  
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antosiyanin renklenmesi: (1) Yok, (9) Var 

  antosiyanin renk   

  

  

  

Meyve et rengi: (1)  

Meyve kabuk rengi  

  

  

 

M  kg/cm2  

 

 

 

ISSR ve SRAP mark  

uygulanarak  

3.2.3.1. DNA zolasyonu 

  DNA izolasyon  uygulanarak 

 

   da ko u banyosu 62o

.  

22-2  

1,2 ml ektraksiyon buffer  . 62o -60 dakika boyunca inkubasyon 

yap  ara -d . 
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 300    

-d   (100 defa). akika 

 edilip ve s  r. 500 

  cloroform: octanol  eklenip -d

  (100 defa). dakika r.  

 kinci kez 500  cloroform: octanol 

 -d  m r (100 defa). 

5 dakika r. temiz e 

r. 

 550   halinde 

DNA ve . Minimum 30 dakika veya daha 

fazla 20o . 140  

. 

 %76 EtOH, 10  

.  

eklenip . 14000 

edilip ve r. 

 elti tamamen kuruyunca . 10 mM 

Tris ve 0 . 

  TE . nda 

veya 650   . 

 Son konsantrasyon 10 ng/ml o  ve 37o

dakika r. 

 200  TE ve 15  amonyum asetat (10 m

hacim kadar r. 20 dakika kadar 20o

. 

   

. 100-200  . DNA 

konsantrasyonu spektro veya agaroz jel . 
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Elde edilen D  

 agaroz jel elektroforezinde 

genotiplere ait konsantrasyonlar bel  

3.2.3.2. I  

 adet primer t  skorlanabilir adet 

Skorlanabilir olan primerler    

 

 3.4  

 

 

 

 

 

5' -3' 
1 VHVGTG7 VHVGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTG 

2 CAC3GC CACCACCACGC 

3 CA6AC CACACACACACAAC 

4 TCC5RY TCCTCCTCCTCCTCCRY 

5 AGC6G AGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCYC 

6 GAA6 GAAGAAGAAGAAGAAGAA 

7 CA8R CACACACACACACACAR 

8 CAC6 CACCACCACCACCACCAC 

9 CT8TG CTCTCTCTCTCTCTCTTG 

10 DBDACA7 DBDACAACAACAACAACAACAACA 

11 AG7YC AGAGAGAGAGAGAGYC 

12 GT8YA  GTGTGTGTGTGTGTGTYA 

 

Uzun vd. ( 2009)  

.  

, 30 ng Template DNA, 0.25 mM her bir 

dNTP, 1U Taq DNA polimeraz enzimi, 1.5 PCR buffer, M primer, 1.5 mM 

MgCl2 ve H2     94 o  3 dakika 

94 o   o  

 o  o

o  . 

3.2.3.3. SRAP  

 

skorlanabilir 18 adet . Skorlanabilir olan    

. 
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 3.5  

 

 

 

 

 

5' -3' 

1 Em3-Me1 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGATA 

2 Em3-Me3 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGAAT 

3 Em3-Me5 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGAAG 

4 Em3-Me6 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGACA 

5 Em3-Me8 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGACT 

6 Em3-Me12 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGAGA 

7 Em3-Me13 GACTGCGTACGAATTGAC  TGAGTCCAAACCGGAAG 

8 Em8-Me4 GACTGCGTACGAATTCAC  TGAGTCCAAACCGGACC 

9 Em8-Me12 GACTGCGTACGAATTCAC  TGAGTCCAAACCGGAGA 

10 Em10-Me1 GACTGCGTACGAATTCAT  TGAGTCCAAACCGGATA 

11 Em10-Me6 GACTGCGTACGAATTCAT  TGAGTCCAAACCGGACA 

12 Em10-Me11 GACTGCGTACGAATTCAT  TGAGTCCAAACCGGAAC 

13 Em10-Me12 GACTGCGTACGAATTCAT  TGAGTCCAAACCGGAGA 

14 Em11-Me3 GACTGCGTACGAATTCTA  TGAGTCCAAACCGGAAT 

15 Em11-Me4 GACTGCGTACGAATTCTA  TGAGTCCAAACCGGACC 

16 Em11-Me5 GACTGCGTACGAATTCTA  TGAGTCCAAACCGGAAG 

17 Em11-Me6 GACTGCGTACGAATTCTA  TGAGTCCAAACCGGACA 

18 Em11-Me12 GACTGCGTACGAATTCTA  TGAGTCCAAACCGGAGA 

 

SRAP e  toplam hacimi 

 Template DNA, 0.25 mM her bir dNTP, 1U Taq DNA 

polimeraz enzimi,  primer, 1.5 mM MgCl2 ve H2O 

  o 3 dakika 

 o  o  

 o  1 dakik 94 o  45 

o   o  1 

 o  o  . 

 

ISSR ve SRAP  

 serol (% 40), 30 ml steril su, 0.05 g 

bromofenolblue) e  luk aga

jel elektroforezde 110 .  

Agaroz jelin    

et  lerinde 100 bp DNA 
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Ladder st

cihaza bilgisayara 

tir. 

 

3.1  

3.2.3.5. Verilerin Analizi 

Morfolojik kar   

 NTSYS (Numerical Taxonomy Multivariate Analysis System, 

NTSYS- xeter Software, Setauket, N.Y., USA, Rohlf, 2000) bilgisayar 

tir. Benzerlik indeksleri Dice (1945) metoduna  

hesaplan , dendrogram UPGMA (Unweighted Pair-Group Method With 

Average)  r.  

 

 

analiz edilerek tir. Elde edilen  veriler NTSYS (Numerical Taxonomy 

Multivariate Analysis System, NTSYS- xeter Software, Setauket, N.Y., 

USA, Rohlf, 2000) bil  analiz edil tir.  
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Dendrogram UPGMA (Unweighted Pair-Group Method With c Average) 

metoduna r ve benzerlik indeksleri Di

hesaplan   

3.2.3.6.  

Primerlerin  a

 

 
 

x 100 
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4.  

BULGULAR  

4.1.  

4.1.1.  Ait Bulgular 

32 genotipte toplam 14 . Bitkisel 

lere ait   

gen   

. Bitki boyu olarak 12 genotipin uzun boylu, 12 

genotipin orta boylu, 8 genotipin  r. 

  genot

r. apta antosiyanin 

dan  genotipte sapta 

antosi r. Sapta antosiya

 antosiyanin renklenmesi hafif, 5 genotipte orta ve 1 genotipte 

kuvvetli r.  hafif 

derecedeyken 3 genotipte orta derece .  2 

genotipte uzun, 10 genotipte  . Bitkilerde 

, 10 

yaprak ve 17 genotipte  

  kalan 30 genotipte  

tiplerden dalgalanma derecesi 

AYH-2,AYH-4,AYH-5 ve AYH-31. genotiplerde orta, AYH-30. genotipte kuvvetli ve 

kalan 27 g . Yaprakta dikenlili

. Yaprak -3. ve AYH-

r.  sadece AYH-30. genotip 

 .  
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 4 genotip koyu mor renkli, 6 genotip orta mor renkli ve 22 genotip 

 4.1). 
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4.1.2. ne Ait Bulgular 

Geno   

lerine ait  

 Meyve in 

 

 Mey   mm ve en y

.  vb. 

meyve i 

AYH-3, AYH-13, AYH-19 ve AYH-32 genotipleri  

silindirik  , polinasyon ve meyve 

sonra 

meyvenin  geriye kalan izlerdir. 

 9 genotip yuvarlak   sahiptir. 

. AYH-2, 

AYH-8 ve AYH-17 genotipleri AYH-4, AYH-24, AYH-27 ve AYH-32 

genotipleri 

genotipler  Genotiplerin ticari 

hasattaki kabuk rengi 5 genotipte beyaz renkli, 15 genotipte ise mor renkte ve 12 

genotipte leylak renginde  

ukta ve 9 genotipte koyu renkli . Genotiplerin meyve 

22 tanesinde 

 genotiplerin 9 

genotipte ort . Meyvede hasat 

-31 ve AYH-32 genotiplerinde er 30 genotipte 
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 genotipte orta ve 11 genotipte 

derece ve 7 g r. 

 

 genotipte orta ve 

osiyanin renklenmesi 1 genotipte 

  nda dikenlilik durumu 1 genotipte 

Meyvede  AYH-

32 genotipi   genotipler be

sahiptir. Meyvede fizyolojik olumda kabuk rengi AYH-30 ve AYH-31 

 ve meyve 

AYH-30 ve AYH-32 

genotiplerde orta derecededir. G

meyve eti sertl  kg/cm2 ile 4.1 kg/cm2  

4.2). 
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4.1.3. Morfolojik Karakterizasyona Ait Analiz  

incelenen  NTSYS (Numerical Taxonomy 

Multivariate Analysis System, NTSYS-  

tir. Benzerlik 

indeksleri Dice  ve dendrogram UPGMA 

(Unweighted Pair-Group Method With  . 

inde 0.91 ile 1.00  ve iki ana grup 

elde edilmi tir. Bu iki ana r. Birinci alt 

grupta kontrol genotipleri bulunup  na ait genotipler 

r. 

4.4). 

ve TTSM k belirlenen 32 adet morfolojik 

uba 

 , 2016). 
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4.4 m 

 

4.2. Mol a Ait Bulgular 

4.2.1.  

 primerin skorlanabilir 18 adet 

r analizi sonucu polimorfik unun 50  ile 700 

 . B n 73 adedi polimorfik olarak 

 

rinden Em3-Me1 ve Em3-M  

-Me13 ve Em10-Me6 primerlerinde % 33.33 

P   % 60.90 olarak r (  4.3). 
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 4.3 SRAP primerlerinin polimorfizm tablosu 

 

 

 

Primer Bant 

 

 

Toplam Bant 

 

 

Polimorfik 

 

 

(%) 

Em3-Me1 50-500 5 5 100.00 

Em3-Me3 150-600 6 4 66.66 

Em3-Me5 50-500 6 5 83.33 

Em3-Me6 50-500 7 6 85.71 

Em3-Me8 50-500 7 5 71.42 

Em3-Me12 50-500 7 7 100.00 

Em3-Me13 50-600 6 2 33.33 

Em8-Me4 150-600 7 3 42.85 

Em8-Me12 50-500 6 2 33.33 

Em10-Me1 50-600 7 3 42.85 

Em10-Me6 50-450 6 2 33.33 

Em10-Me11 50-500 7 3 42.85 

Em10-Me12 50-350 7 3 42.85 

Em11-Me3 50-700 8 6 75.00 

Em11-Me4 100-500 7 4 57.14 

Em11-Me5 100-700 7 6 85.17 

Em11-Me6 50-500 7 3 42.85 

Em11-Me12 100-700 7 4 57.14 

Toplam - 120 73 - 

Ortama - 6.66 4.05 60.90 

 

4.5 Em10-  

 

kont

bulun -4 ve AYH-18 genotipleri 

-5 ve AYH-6 genotipler 
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SRAP mar  

 ve s

y . 10 adet SRAP ( Solanum 

melongena 

  

olarak belirle  yeterli polimorfik bilgi 

 ve dendrogram 

da 0,18-  5 

ortalama r (Altaye, 2015).  

 

 

4.6  

 

 

 

P1= AYH-1 
P23= AYH-23 

P5=AYH-5 

P6=AYH-6 

P11=AYH-11 
P12=AYH-12 

P9=AYH-9 

P8=AYH-8 

P24=AYH-24 
P16=AYH-16 

P29=AYH-29 

P26=AYH-26 

P27=AYH-27 
P30=KNT-30 

P31=KNT-31 

P32=KNT-32 

P13=AYH-13 
P20=AYH-20 

P21=AYH-21 

P28=AYH-28 

P2=AYH-2 
P10=AYH-10 

P7=AYH-7 

P22=AYH-22 

P3=AYH-3 
P17=AYH-17 

P19=AYH-19 

P25=AYH-25 

P14=AYH-14 
P15=AYH-15 

P4=AYH-4 

P18=AYH-18 
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 primerden skorlanabilir 12 

 

ile 900 . olarak 

adedi 

 

z

87.50 oranla 

 ise  

4.4). 

 

 4.4 ISSR primerlerinin polimorfizm tablosu 

 

 

 

Primer Bant 

 

 

Toplam Bant 

 

 

Polimorfik Bant 

 

 

Polimorfizm 

 

VHVGTG7 50-500 8 5 62.5 

CAC3GC 150-600 7 3 42.85 

CA6AC 50-300 7 5 71.42 

TCC5RY 180-600 8 4 50.00 

AGC6G 150-500 8 5 62.50 

GAA6 250-700 6 4 66.66 

CA8R 150-600 7 4 57.14 

CAC6 400-900 6 5 83.33 

CT8TG 180-600 8 7 87.50 

DBDACA7 180-500 7 4 57.14 

AG7YC 50-350 6 4 66.66 

GT8YA 200-450 4 2 50.00 

Toplam - 75 49 - 

Ortalama - 6.25 4.08 63.14 

 

   

tamamen dayken ikinci grupta sadece AYH-4 genotipi 

Birbirine en ipler AYH-2 ve AYH-6 genotipleri ). 
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 it ve yerel 

genot

primerlerine ait ise %18  polimorfik r. RAPD 

primerlerinden OPW 11 ve 

ri vd. (2009). 

 

 

4. 7  

 

P1= AYH-1 
P23= AYH-23 

P5=AYH-5 

P6=AYH-6 

P11=AYH-11 
P12=AYH-12 

P9=AYH-9 

P8=AYH-8 

P24=AYH-24 
P16=AYH-16 

P29=AYH-29 

P26=AYH-26 

P27=AYH-27 
P30=KNT-30 

P31=KNT-31 

P32=KNT-32 

P13=AYH-13 
P20=AYH-20 

P21=AYH-21 

P28=AYH-28 

P2=AYH-2 
P10=AYH-10 

P7=AYH-7 

P22=AYH-22 

P3=AYH-3 
P17=AYH-17 

P19=AYH-19 

P25=AYH-25 

P14=AYH-14 
P15=AYH-15 

P4=AYH-4 

P18=AYH-18 
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5.  

 

 

n er karakteriz . Ayha

inde veya 

insanlar tar   

plerin   

adet Ayhan , birer adet Yamula , Adana Topak ve Kemer 

ler   

Mor   

 

 

Genotiplerin genetik benzerlikleri 

  19 adet ISSR 

primeri ve 32 adet SRAP primeri ile primer testi ISSR  

skorlanabilir 12 nteminden ise skorlanabilir  

polimorfik ksek polimorfizm ve % 

.  SRAP 

y  

33.33 olup elde edilen toplam 120 ban

.  
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Ara  

in sonraki malarda kul   .  

edilirken,  
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